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MỞ ĐẦU 

 

1. L  do chọn  ề tài 

Để truy nguyên cá thể con người hay xác định huyết thống có nhiều 

phương pháp, trong đó giám định DN  hiện nay là một phương pháp đắc lực 

và có hiệu quả nhất. Đặc biệt là trong lĩnh vực giám định hình sự, vì nó có 

khả năng truy nguyên tuyệt đối và đa dạng về nguồn mẫu vật để có thể thực 

hiện giám định. Điều đó giúp công tác điều tra hình sự xác định ch nh xác tội 

phạm, truy tìm tung t ch nạn nhân trong các vụ việc cũng như xác định huyết 

thống trong các trường h p cụ thể. 

Giám định DN  sẽ truy nguyên đư c cá thể người, xác định đư c quan hệ 

huyết thống cha – con, mẹ - con hay quan hệ huyết thống theo dòng bố, dòng mẹ. 

Giám định DN  có độ tin cậy cao bởi trong DN  tế bào của người có chứa rất 

nhiều gen, các gen lại có t nh đa alen, mỗi alen chỉ xuất hiện trong quần thể với tần 

số rất thấp. Xét về cấu trúc di truyền, mỗi cơ thể người có cấu trúc di truyền riêng 

(trừ các trường h p sinh ra từ cùng một trứng), mặt khác mỗi một quần thể người 

khác nhau có những đặc điểm di truyền đặc trưng thể hiện bằng sự phân bố tần suất 

alen (còn gọi là tần suất gen) trong mỗi quần thể. Do vậy, trong giám định DN  

những gen có t nh đa alen cao đư c khảo sát tần suất phân bố các alen thể hiện 

trong quần thể, từ đó làm cơ sở để phân t ch, đánh giá và kết luận giám định. Các 

gen đư c s  dụng trong giám định phải có t nh bảo thủ cao, đa hình, mức độ dị h p 

t  cao đư c di truyền qua các thế hệ và mang t nh đặc trưng cá thể.  

Để đánh giá sự sai khác trong tần suất xuất hiện các alen ở mỗi quần thể 

người khác nhau cần có các nghiên cứu thống kê cụ thể về tần suất alen, tần suất dị 

h p t  của từng locus, s  dụng phép phân t ch có t nh ch nh xác cũng như độ tin 

cậy cao. Đặc biệt là trong những trường h p vụ việc cụ thể, DN  thu đư c  bị đứt 

gãy hoặc biến t nh dẫn đến không thể nhân bội tất cả 15 locus STR, khi đó độ ch nh 

xác của xét nghiệm và đưa ra kết luận đư c t nh dựa trên các locus xuất hiện. Vì 
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vậy việc thống kê tần suất alen, tần suất dị h p t , khả năng phân biệt của từng 

locus STR có vai trò quan trọng giúp đánh giá đúng mức độ tin cậy của phép phân 

t ch và đưa ra kết luận giám định 

Trên bình diện quốc tế, nhiều quốc gia đã cơ bản hoàn thành việc khảo sát 

đánh giá và kết luận về tần suất xuất hiện các alen thuộc các locus STR thể hiện 

trong quần thể như Mỹ,  nh…. 

Ở Việt Nam do khoa học và công nghệ chưa phát triển kịp thế giới, cộng 

đồng người đa dạng về nguồn gốc, 54 dân tộc trải rộng, địa bàn phức tạp, kinh ph  

còn hạn hẹp do vậy công việc khảo sát này mới đang ở giai đoạn khởi đầu. Mới có 

một số công trình nghiên cứu chưa thực sự hoàn chỉnh về tần suất các alen thuộc 

các locus STR trên cộng đồng người dân tộc Kinh, người dân tộc Mông…Nhằm 

tiếp tục công tác nghiên cứu khảo sát để có những tổng kết, đánh giá về tần suất các 

alen, sự xuất hiện hay không của các alen hiếm, những đặc điểm riêng và khác biệt 

trên cả 54 dân tộc và trong mỗi dân tộc  trên các địa bàn phân bố khác nhau phục vụ 

công tác giám định hình sự và truy nguyên cá thể là hết sức cần thiết. 

2. Đối tư ng nghiên cứu của  ề tài. 

Trong cộng đồng 54 dân tộc sinh sống tại Việt Nam, người Tày có mặt từ rất 

sớm, có thể từ n a cuối thiên niên kỷ thứ nhất trước Công nguyên. Đây là dân tộc 

có số dân đông thứ hai trong 54 dân tộc cư trú ở Việt Nam sau người Kinh, với dân 

số khoảng trên 2.000.000 người. Dân tộc Tày cư trú tập trung ở trung du và miền 

núi ph a bắc Việt Nam - chủ yếu là các tỉnh Lạng Sơn, Cao Bằng, Tuyên Quang, Hà 

Giang, Yên Bái, Bắc Kạn, Thái Nguyên. Một số đáng kể ở Gia Lai, Đăk Lắc do di 

cư mới và rải rác cư trú ở cả 63 tỉnh thành trong cả nước. Người dân tộc Tày có vai 

trò hết sức quan trọng trong mọi mặt của đời sống - kinh tế - xã hội. Thời gian gần 

đây cùng với sự hội nhập về kinh tế, sự phát triển của khoa học công nghệ. Đời 

sống - kinh tế - xã hội của toàn xã hội nói chung, của cộng đồng người dân tộc Tày 

nói riêng có sự chuyển biến rõ rệt. Đời sống mọi mặt đư c cải thiện t ch cực. Tuy 


